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Human Microbiome Project
Insan Mikrobiyom Projesi (IMP)
2007 yilinda NIH tarafindan baslatildi

300 gonullinun 5 vicut bolgesinden
degisik zamanlarda, toplam 11.700
ornek toplandi

Akcigerin steril oldugu dusunulerek
mikrobiyom projesi kapsamina
alinmamasina karar verildi
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Insan viicudunda yasayan bakteri ve mantarlarin sayisi

insan hucrelerinden on kat daha fazladir. Bunlarin buytk cogunlugu
- barsaklarda yagsamaktadir.

Sen buna
yagsamak mi
diyorsun?



Mikrobiyom saptama yontemleri

Geleneksel Mikrobiyoloji turlerin soyutlanip tek tek
Incelenmesine dayanmakta, ancak insan vucudundaki
mikroorganizmalarin buyuk bir gogunlugu
uretilememekte.

Uretilebilen mikroorganizmalar vucut ortaminda
olmadiklari icin metabolik fizyolojileri dogal ortamini
yansitmamakta.

DNA dizi incelemesinde ortaya cikan ve hedef bir
bolgeden ¢ok ornekte bulunan tum DNA nin rastgele
bolgelerinin ¢ogaltilmasi ve bunlarin ¢cakisan
bolgelerinden birlestirilerek DNA dizilerinin tamaminin
belirlenmesine dayali yontemler insan vucudunda
yasayan organizmalarin tamaminin saptanmasina
olanak saglamaktadir. Bu yolla kulturde uretilemeyen
organizmalar da belirlenebilmektedir.

Steril bir ortam diye dusunulen alt solunum yollarinda
cok sayida mikroorganizma saptanmistir.
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Akciger mikrobiyomu

Akciger mikrobiyomunun ana kaynaginin agiz
mikrobiyomu oldugu dusunulmektedir.

Farkli iklim bolgelerinde yasayan insanlarin akciger
mikrobiyomunun da farkli oldugu gosterilmistir.

Saglikli gonullulerin akcigerlerinden alinan orneklerde
bulunan tum DNA'nin dizisinin saptanmasi sonucunda
filum dlUzeyinde Proteobacteria (Gram negatif), Firmicute
(Gram pozitif), ve Bacteroidetes’lerin en sik saptanmis.

Cins duzeyinde Pseudomonas, Streptococcus,
Prevotella, Fusobacteria ve Veillonella’lara daha az
miktarda da Haemophilus ve Neisseria gibi enfeksiyon
olusturma potansiyeli olan bakterilerin bulundugu
saptanmistir.
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KOAH’lI hastalarda akciger mikrobiyomu

B Pseudomonas | Streplococcus ¥ Stenotrophomonas
B Haemophilus ¥ Staphylococcus W Lachnospira
Chryseomonas B Achromobacter W Burkholderia
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Kistik fibroziste Akciger Mikrobiyomu

m Pseudomonas aeruginosa, Staphylococcus aureus, ve Burkholderia

cepacia turlerinin akcigeri kolonize ettigi ve sik sik enfeksiyona yol agtigi
bilinmektedir. Son yillarda bu hastalarda yapilan tim DNA incelemeleri, bu
tirlere ek olarak 60’dan fazla bakteri tirinin bunlara eslik ettigini
gostermistir.

Kistik Fibrozis Saglikh Gonulluler

# genera: 153 # genera: 105
Shannon diversity: 1.90 Shannon diversity. 4.06

Tur gesitliliginde azalma; Pseudomonas, Burkholderia hakimiyeti



m Astimin enfeksiyon ile alevlendigi bilinmektedir
ama dogrudan etiyolojisi bakteriyel bir
enfeksiyona bagl degildir.

m Yapilan mikrobiyom calismalari astimli hastalarda
Streptococcus, Haemophilus, Neisseria turlerinin
(?) hakim durumda oldugunu gostermistir.
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Hastaliklar ile akciger mikrobiyomunda degisme

Bl Actinobacteria

[ ] Bactercidetes

B Firmicutes

Bl Firmicutes (Staphylococci)
1 Firmicutes (Streptococci)
B Others

B Proteobacteria

s
~ Saglikli akciger ' KOAH




Klstlk fibrozis

Bakteriyel
enfeksiyon Kalin mukus

- tabakasi

P. aeruginosa artisina yol
acar

Azalmis oksijen
anaeroplarin hakim

hale gelmesine neden
olur

Epitel hucreleri

“ VAIarnln e “
Yangi EU; Laktat

\ Nnmccé'.ul A

Metabolik
degisiklikler




Mikroplar!
Onlarsiz Yasayamam!...
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