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Giriş 

• Bu çalışmada  

• Naif hastalardaki HIV-1 subtip dağılımı,  

• ARV direnç ve aktarılmış direnç mutasyonu oranlarını, 

  

• Olası bulaş ağlarını irdelemeyi amaçladık. 

 
 



Yöntem 

•  2018-2021 yılları arasında ; 2311 naif HIV-1 pozitif hastadan alınan 
plazma örnekleri çalışmaya dahil edildi 

• Nükleik asit ekstraksiyonu 

• RT-PCR ile Prot-RT gen bölgelerinin amplifikasyonu  

• Nextera Kit ve Illumina MiniSeq platformu kullanılarak Yeni nesil 
dizileme işlemi gerçekleştirildi.  

 



Yöntem 

• Ham veri analizi  İlaç direnci ve genotip tayini için Stanford 
Üniversitesi HIV İlaç Direnci Veritabanı kullanıldı.  

• Küme analizi için Bayesian yöntemi ile filogenetik ağaç çizimi Ugene 
yazılımıyla yapıldı. 
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Geçmiş Yıllara ait (2004-2017) 
Verilerimiz  
PI ~ % 2 
NRTI ~ % 4,5-5 
NNRTI ~ % 3,5 

Based on Bennett DE et all. Drug Resistance Mutations for Surveillance of Transmitted HIV-1 
Drug-Resistance: 2009 Update.DOI: 10.1371/journal.pone.0004724 

2004-2012 2013 2014 2015 2016 2017 

Herhangi Bir 8.88% 12.90% 9.88% 8.44% 10.47% 10.98% 

NNRTI 2.34% 3.23% 4.65% 2.88% 3.40% 3.41% 

NRTI 6.54% 11.29% 4.07% 4.94% 4.45% 6.82% 

PI 0.47% 0.00% 1.74% 0.82% 2.62% 1.14% 
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Mevcut Çalışma ; 
 
2018-2021 yılları arasında  
2311 naif HIV-1 

 
PI  %2,4,  
NRTI  %4,8  
NNRTI yaklaşık %3'tür.  



PI NRTI NNRTI 

WT Mut n % WT Mut n % WT Mut n % 

D30 N 1 0,04% M41 L 64 2,77% K101 E, P 9 0,39% 

M46 I, L 17 0,74% K65 R 1 0,04% K103 N, S 32 1,38% 

I50 V, L 10 0,43% D67 N, G, E 7 0,30% V106 M, A 1 0,04% 

I54 
V, L, M, A, T, 

S 1 0,04% K70 R, E 4 0,17% Y181 C, I, V 1 0,04% 

V82 
A, T, F, S, C, 

M, L 3 0,13% V75 
M, T, A, 

S 1 0,04% G190 A, S, E 2 0,09% 

N83 D 2 0,09% M184 V, I 9 0,39% P225 H 1 0,04% 

I85 V 6 0,26% T215 

Y, F, I, S, 
C, D, V, 

E 74 3,20%         

      K219 
Q, E, N, 

R 6 0,26%         

Aktarılmış Direnç Mutasyon Oranları 
PI NRTI NNRTI 

NNRTI 

Based on Bennett DE et all. Drug Resistance Mutations for Surveillance of Transmitted HIV-1 
Drug-Resistance: 2009 Update.DOI: 10.1371/journal.pone.0004724 
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2: Potansiyel Düşük Düzey Direnç; Skor 10-14 
3:Düşük Düzey Direnç; Skor 15-29 
4:Ortadüzey 2: Potansiyel Düşük Düzey Direnç; Skor 30-59 
5: Yüksek Düzey Direnç; Skor >=60 



E138 
Mutasyonları 

Yıl n E138AG % 

2009 42 1 2.38% 

2010 68 3 4.41% 

2011+2012 43 3 6.98% 

2013 62 3 4.84% 

2014 172 15 8.72% 

2015 486 47 9.67% 

2016 382 51 13.35% 

2017 264 24 9.09% 
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E138 Mutasyonları 
 
Çalışma Döneminde  ~ 
% 12 



6.54% 

33.46% 

47.31% 

11.92% 

0.77% 

13.62% 

58.55% 

13.64% 

2.09% 

8.90% 

A B B + CRF02_AG F Others 
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E138 Mutasyonları, Genotip 
Dağılımları 





No Grup Üye Sayısı 
1 A 5 
2 B 4 
3 C 7 
4 D 9 
5 E 8 
6 F 5 
7 G 6 
8 H 8 
9 I 7 

10 J 7 
11 K 4 

A-K 11 Grup 



Sonuç 

• Verilerimiz, Subtip-B'nin halen baskın olmasına rağmen prevalansının 
azaldığını, subtip-A ve B+CRF02_AG'de bir artış olduğunu 
göstermiştir. 

• ARV direnç oranları önceki yıllara benzer olsa da, sınırlı kullanıma 
rağmen ikinci nesil NNRTI’larda azalmış duyarlılığa neden olabilecek 
%10’un üzerindeki E138 mutasyonu oranları dikkat çekicidir.  

• Küme analizi yerel iletim ağlarının oluştuğunu göstermekterdir.  


